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WSTEP:
NowotwoOr prostaty jest jednym z najczeSciej diagnozowanych chorob u mezczyzn powyzej 50 r.z. Szacuje sie, ze jest obecnie drugim po raku pluca, pod
wzgledem czesto$ci wystepowania, zloSliwym nowotworem rozpoznawanym u mezczyzn w Polsce. Ze wzgledu na jego czesto bezobjawowy rozwoj,
wykrywany jest w zaawansowanym stadium choroby, co pogarsza rokowanie, Mimo powszechnie prowadzonych badan wiedza w zakresie patomechanizmu
rozwoju tego nowotworu jest w dalszym ciggu ograniczona. Ze wzgledu na fakt, ze PSA jest to antygen specyficzny dla tkanki ale nie dla jednostki
chorobowej rak prostaty jest czesto blednie diagnozowany. W tym celu poszukuje sie nowych narzedzi, ktoére umozliwig szybkg oraz czula metode do
diagnostyki. Jednym z nowatorskich narzedzi analitycznych jest zastosowanie spektrometrii mas z desorpcjq / jonizacjg laserowa wspomagang matryca z
analizatorem typu czas przelotu (MALDI-TOF / MS) do analizy lipidow w probkach moczu,
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1. Celem projektu bylo opracowanie protokolu przygotowania MALDI ultrafleXtreme mas spektrometr (Bruker Daltonics, Germany).
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Lipidy ekstrahowano stosujgc dwie metody ekstrakeji: metode Folcha oraz Bligha i Dyera - obie te metody wykazuja duze podobienstwo pod wzgledem uzyskanych profili lipidowych.

Zastosowane matryce skutecznie jonizuja probki lipidow. W przypadku stosowania DHB efektywna jonizacja jest mozliwa dzieki uniknieciu tworzenia sie skupisk macierzy. Zastosowanie kwasu
HCCA, jako matrycy zapewnia oznaczenie wiekszej liczby sygnalow i ich wiekszej intensywnos$ci. Opracowana metoda umozliwila opisanie szlakow fragmentacji 5 klas lipidow: LPC, PC, PI, PE i TG.
Metoda oparta na Bligha i Dyera z zastosowaniem matrycy HCCA okazala sie najskuteczniejsza. Wstepny model statystyczny sugerowal, ze dokladnos¢ klasytikacji powyzej 90% mozna osiaggnac
przy uzyciu wczesniej wybranych sygnalow MS.

Podsumowujgc, metoda zaproponowana w tym badaniu umozliwia skuteczng, prosta i szybka identyfikacje skladnikéw lipidowych w ludzkim moczu, a takze zapewnia ich szczegolowe

charakterystyki SM. Podej$cie MALDI wydaje sie obiecujacym narzedziem w diagnostyce i prognozowaniu CaP poprzez analize profilu lipidowego.
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